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Mandataire en brevets stagiaire

Leen BellerLeen Beller

Après ses études en sciences biomédicales à la KU Leuven, Leen a commencé son doctorat à
l’institut REGA de la KU Leuven en 2015. Pendant cinq ans, elle a étudié comment la flore
intestinale (microbiome intestinal) des nourrissons en bonne santé se développe au cours de
leur première année de vie.

Elle s’est spécialisée dans les nombreux aspects de la microbiologie et de la génomique, mais aussi dans la
bioinformatique et la biostatistique.

Expérience professionnelleExpérience professionnelle
Mandataire en brevets stagiaire, V.O. (2021-présent)
Étudiant en doctorat, Rega Institute KU Leuven (2015-2021)

FormationFormation
PhD in Biomedical Sciences, KU Leuven (2020)
MSs in Biomedical Sciences, KU Leuven (2015)
BSs in Biomedical Sciences, KU Leuven (2013)
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Anglais (courant)
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